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 Fecha de última actualización: 28/01/13 
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Dra. María Magdalena Iracheta Cárdenas 

 
2. Propósito(s)   

El propósito de esta unidad de aprendizaje es el de comprender y analizar la organización del genoma de organismos 
vivos y las bases moleculares implicadas en los procesos biológicos relacionados con la perpetuación de la 
información, la expresión y la regulación génica, además se busca desarrollar habilidades en la práctica básica 
experimental de las técnicas empleadas en el estudio de la biología molecular.  
La comprensión de la organización del genoma de organismos vivos y de las bases moleculares implicadas en la 
replicación y la expresión y regulación génica contribuye directamente a la adquisición de las competencias 
específicas que conforman el perfil de egreso de la carrera de Licenciado en Biotecnología Genómica. 
Específicamente contribuye a desarrollar diagnósticos moleculares, y diseñar estrategias de detección, modificación y 



selección de genomas, con el fin de  desarrollar productos, procesos y servicios biotecnológicos de utilidad en los 
sectores salud, agrícola, pecuario, industrial y ambiental. 
Esta unidad de aprendizaje requiere del conocimiento sobre las propiedades estructurales y funcionales de las 
biomoléculas y el metabolismo celular adquiridos las UA de Bioquímica I y II del segundo y tercer semestre, 
respectivamente, y de los conocimientos básicos de genética clásica adquiridos en la UA de Genética de tercer 
semestre. También sirve de apoyo a la UA de Bioinformática del mismo semestre en cuanto a la comprensión de la 
estructura de un gen y de los procesos de trascripción, traducción y modificaciones postraduccionales. Además esta 
UA proporciona las bases teóricas para todas las unidades de aprendizaje de semestres posteriores, tanto de la línea 
curricular de Ciencias Genómicas como de Biotecnología. De forma inmediata impacta en las unidades de aprendizaje 
de Genómica Estructural, Ingeniería Genética, y Bioinformática y Simulaciones de quinto semestre. 
Para el desarrollo de conocimiento y comprensión de esta UA se requiere aplicar estrategias de aprendizaje autónomo 
y su dominio permite una comprensión profunda de los procesos biológicos y de una diversidad biológica con 
potencial de emplearse de forma responsable y sustentable en los diferentes ámbitos del ejercicio profesional. 

 
3. Competencias del perfil de egreso 

 Competencias generales a las que contribuye esta unidad de aprendizaje 

 Aplicar estrategias de aprendizaje autónomo en los diferentes niveles y campos del conocimiento que le 
permitan la toma de decisiones oportunas y pertinentes en los ámbitos personal, académico y profesional. (1) 

 Intervenir frente a los retos de la sociedad contemporánea en lo local y global con actitud crítica y compromiso 
humano, académico y profesional para contribuir a consolidar el bienestar general y el desarrollo sustentable. 
(10) 

 Resolver conflictos personales y sociales conforme a técnicas específicas en el ámbito académico y de 
su profesión para la adecuada toma de decisiones. (14) 

 Competencias específicas del perfil de egreso a las que contribuye la unidad de aprendizaje 

  Desarrollar diagnósticos moleculares, empleando conocimientos de la genómica y técnicas de 
manipulación de genes, para ser utilizados en los sectores salud, agrícola, pecuario y ambiental. (1) 

  Diseñar estrategias de detección, modificación y selección de genomas, empleando conocimientos de 
la genómica y técnicas de manipulación de genes, para el desarrollo de productos, procesos y servicios 
biotecnológicos de los sectores salud, agrícola, pecuario, industrial y ambiental. (2) 

  Desarrollar productos, procesos y servicios biotecnológicos de utilidad en los sectores salud, agrícola, 
pecuario, industrial y ambiental, a partir de los avances y descubrimientos de las ciencias genómicas, 
para el bienestar de la sociedad. (3) 

 
 



4. Factores a considerar para la evaluación de la unidad de aprendizaje 

 Exposición de seminarios 

 Realización de ensayos de conceptos teóricos y prácticos 

 Reportes de las sesiones prácticas 

 Tres exámenes parciales 

 Producto Integrador de Aprendizaje 
 

5. Producto integrador de aprendizaje 
El producto integrador lo constituye la realización de un proyecto que conlleve a un reporte de un protocolo 
experimental sobre mutación, transformación o regulación de la transcripción. 
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