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1. Datos de identificacioén:

Nombre de la unidad de aprendizaje:

Andlisis genético

Total de tiempo guiado (tedrico y practico): 80 horas
Tiempo guiado por semana: 4 horas
Total de tiempo autbhomo: 10 horas

Tipo de modalidad:

Escolarizada

Tipo de periodo académico:

7° semestre

Tipo de unidad de aprendizaje: Optativa

Ciclo: Segundo

Area curricular: Formacion Profesional Integradora (ACFP-I)
Créditos UANL: 3

Fecha de elaboracion: 16/03/2021

Responsable(s) de elaboracion:

Dr. Pedro Antonio Noguera Diaz Lépez
Dra. Elva Teresa Aréchiga Carvajal

Fecha de ultima actualizacioén:

No aplica

Responsable (s) del disefio y actualizacion:

No aplica

2. Propésito(s):

La finalidad de la Unidad de Aprendizaje (UA) es que el estudiante pueda disefar protocolos y estrategias para elaborar
soluciones a situaciones del area de la Biotecnologia Gendmica. La UA le proporcionara al estudiante los conceptos tedéricos
y competencias que le permitan, primero, resumir y detectar caracteristicas relevantes de genomas completos de
organismos eucariontes (hongos, levaduras, plantas y animales), mediante diferentes estrategias de estudios utilizados en
la identificacion de variaciones genéticas comunes. Segundo, cuestionar la utilidad del analisis genético de caracteres
poligénicos, sindromes o problemas en la salud humana, diagndstico de la vulnerabilidad o la predisposicion hacia
determinadas enfermedades hereditarias o infecciosas en animales y humanos.
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La UA requerira de la UA Ingenieria genética las bases de genética, asi como las herramientas

bésicas para el estudio y transformacién genética de organismos, asi mismo esta unidad proporcionard a la UA
Biotecnologia y sociedad las bases para la propuesta de estrategias en la solucion de problemas locales y globales
relacionados con la salud, ganaderia, agronomia y microbiologia.

Con esta UA se espera que el estudiante utilice adecuada y eficientemente software especializado para presentar
propuestas a la solucion de problemas de origen genético identificando recursos vegetales y microbiologicos (hongos y
levaduras) con la variabilidad adecuada para el desarrollo y mejora de especies, desarrollando herramientas de
bioinformética y analisis de genomas, en fendmenos naturales, permitiendo que desarrollen el conocimiento y seguridad la
réplica y la argumentacion de la informacion de la biotecnologia gendmica reportada o publicada, con conciencia de las
implicaciones éticas tanto de estas investigaciones como de las propias (3.3.2). El programa estimulara la participacion
constante de los estudiantes frente a los retos de la sociedad relacionados con la genética involucrdndose y manteniendo
una actitud de compromiso y respeto logrando de esta forma una cohesion con la sociedad (9.3.1), reconociendo e
identificando aspectos de genética multialelica, polisomia y los cambios cromosémicos en fendmenos naturales que se dan
con determinada frecuencia en los seres vivos dependiendo de su linaje, el medio ambiente y las relaciones intra e
interespecies que se den en su nicho ecoldgico, logrando la adaptabilidad que requieren los ambientes sociales y
profesionales estableciendo objetivos y plazos pertinentes y claros en la realizacion de tareas o proyectos(15.3.1).

La UA estimulara el planteamiento de propuestas para la deteccién, modificacion y seleccion de genomas, empleando

conocimientos de analisis genético y técnicas de manipulacion de genes, para el desarrollo de productos, procesos y
servicios biotecnoldgicos de los sectores salud, agricola, pecuario, industrial y ambiental (Esp. 3).

3. Competencias del perfil de egreso:

Competencias generales a las que contribuye esta unidad de aprendizaje:

Competencias instrumentales:

3. Manejar las tecnologias de la informacion y la comunicacion como herramienta para el acceso a la informacion y su

transformaciéon en conocimiento, asi como para el aprendizaje y trabajo colaborativo con técnicas de vanguardia que le
permitan su participacion constructiva en la sociedad.
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Competencias personales y de interaccion social:

9. Mantener una actitud de compromiso y respeto hacia la diversidad de practicas sociales y culturales que reafirman el
principio de integracion en el contexto local, nacional e internacional con la finalidad de promover ambientes de
convivencia pacifica.

Competencias integradoras:

15. Lograr la adaptabilidad que requieren los ambientes sociales y profesionales de incertidumbre de nuestra época para
crear mejores condiciones de vida.

Competencias especificas del perfil de egreso a las que contribuye la unidad de aprendizaje:

3. Disefar estrategias de deteccion, modificacion y seleccién de genomas, empleando conocimientos de la gendémica y
técnicas de manipulacién de genes, para el desarrollo de productos, procesos y servicios biotecnoldgicos de los sectores
salud, agricola, pecuario, industrial y ambiental.

4. Factores a considerar para la evaluacion de la unidad de aprendizaje:

+ Examenes

* Manual de préacticas
* Problemario

« Exposicion

« PIA

5. Producto integrador de aprendizaje:

Protocolo de analisis genético sobre la solucién de un problema nacional que resulte util en el desarrollo de procesos y
productos en las areas de salud, agricola, pecuario, acuicola, industrial y/o ambiental.
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